RefAllT.dat
(eingabedatei)

Eingabedatei

Die maximalen Gréf3en

aller Felder 1
Eingabedatei
einlesen DFD 0:
(Rinput) Optkin-Programm
<
& R
%@& T o,
O & Uy
X Ny (57
& N o
S %,
& %,
Maximum Genetische Simulations- Experiment- Gaseingensc Reaktor-
D1/ Parameter Parameter Dateien haft Parameter
/D2/ /D3/ /D4/ /D5/ /D6/
.
di
4
2 Simplex- Simulation
glenet.lt;cher Algorithmus
gort 0 rilus einfiihren
(evolut)
Das beste String i
/D7/ ; '\\)
S
Q 4
o
X o© ,&\ 4
< \b@ QO
&> &
1 g

popfile

Fiir jeden’ Zirklus

popnum| | <putput name>.ERR

<output name> E.000

<outputname>.ZYK <output name>.ERR <output name>




Benutzer

Eingabedaten

0.
Optikin-Programm

Ausgabegabedaten




Maximum Genetische Simulations- Experiment-
/D1/ Parameter Parameter Dateien
_/D2/ /D3/ /D4/

Anfangssimplex
Konstruieren
(Initialisierung)

Simplex-Algorithmus einfithren

Anfangssimplex
e 19 Eckpunkte in 18 Dimensionen
d.h Jeder Punkt besteht aus 18 Sétze
(bezeichen wir jeden Punkt als ,,einen String*)
e Residuum jedes Punktes

2 3
Anzahl der ':‘> markante Sensitivitits
Iterationen <:| Punkte Analysieren
estimme

Bester Punkt
Schlechtester Punkt
Zweitschlechtester Punkt

Negative Abweichung
Positive Abweichung

4
Néchstes Simplex
Konstruieren

Ein Neuer Simplex
e Neue Eckpunkte
e Das Entsprechende Residuum jedes Punktes

<output name>




Simulations- . Genetische Experiment-
Maximum

Parameter D1/ Parameter Dateien
/D3/ /D2/ /D4/
Hilfsparameter
/D8/
Identische Eckpunkte(19)

Erzeugen >
(d.h 3
Jedes Punkt=PSTART) Residuen

Berechnen

DFD 3.1:
Anfangssimplex Konstruieren
(Initialisierung)

Auf identischen Eckpunkte
andern

Punkt 1 bis 18: erh6hen
ginen Satz um 1 %,
ic anderen bleiben. Punkt

Residuen

Anfangssimplex

e 19 Eckpunkte in 18 Dimensionen
d.h Jeder Punkt besteht aus 18 Sétze

e Residuum jedes Punktes




e  Bester Punkt
e  Schlechtester Punkt
e  Zweitschlechtester Punkt

1
schlechtester Punkt am
Schwerpunkt des Simplex DFD 3.4:
reflektieren Néchstes Simplex Konstruieren

3
Simplex kontrahieren
(einfach)

2
Simplex expandieren

4

Simplex kontrahieren
(total)

(=

Ein Neues Simplex
e Neue Eckpunkte
e Entsprechendes Residuum jedes Punkte




; Genetische “Experiment-_ “Simulations-
Maximum .
Parameter Dateien Parameter
/D1/ .

Hilfsparameter !

DS/ Lo o “ Erzeugen .

DFD 2:

\ Genetischer Algorithmus

Anfangspoplation
e Individuen
e Residuen

popfile <output name>.ERR

/D9/
2
nachste population Anzahl der
generiert \ Populationen
: D /D14/
néichstespoplation
Individuen
Residuen

/D13/

3
Das Kleinste
String
eingenommen

N
=~
<<
901
A



Experiment-

. Genetische Simulations-
Maximum .
D1/ Parameter Parameter Dateien
/D2/ /D3/ /D4/
Hilfs-
Parameter
/D8/
DFD 2.1:
Erzeugen Anfangspopulation
! ' Anzahl der Strin
Ein String ‘ > /DT o/ &
berechmy
&
=
=)
n
popfile
Anfangspoplation

e Individuen
e Residuen
/DY9/




Simulations-Parameter Maximum Genetische Parameter Experiment-Dateien
/D3/ /D1/ /D2/ /D4/

DFD 2.1.1:
Ein String berechnet

' 1 Indivsictlgen eines ) Hilfs-
Individuen rings \ Residuen Parameter
berechnet Berechnen /D8/

Individuén eines Strings
Residuen eines String

String Indivuduen +
Residuen popfile
/D11/




Maximum Genetische Parameter HilfsParameter

Simulations-Parameter
/D3/ /D1/ /D2/ /D8/
Experiment-Dateien
/D4/
Rate constants
Activation energies
/D13/
Anzhal der gelesenen

Experiment-Dateien
/D12/

DFD 2.1.1.2:
Residuen Berechnen

1
Berechnete
rate

Geloste
Differenzgleichung

Rgas

Tr Konstante

coverage

3
Theoretische
Rate : rN2 rNO
berechnet

Resiuum
berechnet
/F12/

-5
(]
= || 2
21| E
S || &
7
[P]
~



Genetische Simulations-
Parameter Parameter
/D2/ /D3

Selectionsparameter

Anfangspoplation
e Individuen
e Residuen
/DY/

1
Selection
eingefiihrt

eriert

Mutterparameter
Vaterparameter

2
Kreuzung
Und Mutation
Eingefiihrt

3
Rediduen von
der 2 Strings
berechnet

4
Generierte
nachste
Generation

Néchste poplation
e Individuen
e Residuen

/D13/




